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Einleitung Ubersicht Kontakt

Beschreibung der Mauslinie

it * gexennzeichnete Felder sind auszuilillen.

% Short name: ™ ||

Tierbase Nr.:

% EMMA -

Stock-Nr.: Tip Nr

[Einfiigen| [sbbrechen

Beschreibung der Mutanie:

[ Flichtfeld! Bitte midestens eine Mutationsart angeben.

Mutationsan™

mutiertes Gen / Transgen®™ | Tg Spender®

req. Element

req. Elem. Spender vermwendeter Vektor

| [v]

[Mutstion Einfigen| [&bbrechen]

Gene ID# (MG, OMIM):

Typ

iD#

g

[Einfigen| [abbrechen

Vater (Name der Mutante), Genotyp:

Iutter (Name der Mutante), Genolyp:

Genetischer Hintergrund:

Riickkreuzungsgenerafion:

Full naime:

nitzliche Links:
MGI Jax
ILAR Labcode

S

[, e T g




Einleitung Obersicht Kontakt

Beschreibung der Mauslinie

Lt * gekennzeichnete Felder sind ausz ufiiilen

Short name: *
Tierbase Nr.; Stock-Nr.: Tvp N
) EMMA [»
l MIH
JAK
Beschreibung der Mutante: RIKEN
[ Fflichtfeld! Bitte midestens eine Mutationsart angeben.
Mutationsart™ mutiertes Gen/ Transgen* | Tg Spender®
—_— : | K
req. Element reg. Elem. Spender verwendeter Vektor
| ]

[Mutation Einfugen| [Abbrechen]

Gene ID# (MG, OMIM): |7 e

b

|[Eintigen| [abbrechen

Vater (Name der Mutante), Genotyp:

Mutter (Name der Mutante), Genotyp:

Genetischer Hintergrund:

Riickkreuzungsgeneration: -
Full name: nitzliche Linkes:
MGl Jax
ILAR Labcode
oM
Synonyme: |



Beschreibung der Mauslinie

Iit * gekennzeichnete Felder sind ausz uiilien

Short name: *

Tierbase Nr.:

Stock-Nr.:

Tvp Mr

EMMA -

[Einfigen| [abbrechen

Beschreibung der Mutante:

—

[ Pilichtfeld! Bitte midestens eine Mutationsart angeben.

Mutationsar™

mutierntes Gen/ Transgen™ | Tg Spender®

Homologe Rekoembination
CrefLox Technologie
Transgener Uberexprimierer
Viraler Gentransfer

Flp i FRT

Gene ID# (MGI, OMIM):

Wildtyp

Typ

iD#

Spontane Mutante

b

Lunknown
Homologe Rekoembination (ko)

[Einfigen| [abbrechen

Homaologe Rekombination (ki)
chem. induziert

<

ﬂ_ Elem. I&)e",der vemwendeter Vektor

]

Vater (Name der Mutante), Genotyp:

Mutter (Name der Mutante), Genotyp:

Genefischer Hintergrund.:

Rilckkreuzungsgeneration:

Full name:

nitzliche Links:
% MGl Jax

ILAR Labcode
O

L
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Beschreibung der Mauslinie

Lit * gekennzeichnete Felder sind auszuftillen

Short name: *

Tierbase Nr.:

Stock-Nr.: Tip Nr
EMMA -
Einfiigen| |Abbrechen

Beschreibung der Mutante:

[ Filichtfeld! Bitte midestens eine Mutationsart angeben.

Mutationsan™

mutiertes Gen / Transgen™

req. Element

reg. Elem. Spender

E

Mutation Einfigen| [Abbrachen|

Gene [D# (MGI, OMIM):

—

Typ D%

Vater (Name der Mutante), Genotyp:

Mutter (Name der Mutante), Genotyp:

Genetischer Hintergrund:

Riickkreuzungsgeneration:

Full name: nitzlici
MGl Jz
ILAR L
CMIM
Synonyme:

Hommentar

acropora millepora

aequorea victoria

aequaorea victoria, E.coli
aequoreavictoria, photinas pyralis
aequorea victoria/Clontech E
aequorea victoria/ClontechiMus musculus  |=
aequorea victoria/Diphteria toxin receptor
aequorea victorialhomo sapiens

aequorea victoriaus musculus

aequorea victoria’syv40

anthozoa’homo sapiens

artificial

avian

Bacteriophage P1

Bacteriophage P1/yeast

Bacteriophage P1, a. victoria
Bacteriophage P1, homo sapiens
Bacteriophage P1, homo sapiens, Jellyfish
Bacteriophage P1, Photynas pyralis
Bacteriophage P1UCMY

Bacteriophage P1/E. coli

Bacteriophage P1/in vitro generated
Bacteriophage P1/mus musculus
Baculovirus

Balbic

Bovine

BPV1

Bruce-4 ES cells

cercopithecus aethiops '




Einleitung Ubersicht Kontakt

Beschreibung der Mauslinie

it * gekennzeichnete Felder sind ausz uftillen

Short name: *

Tierbase Nr.:

Stock-Nr. : Tip Nr

EMMA -

[Einfigen| |Abbrechen]

Beschreibung der Mutante:

|F‘ﬂi|::htreld! Bitte midestens eine Mutationsar angeben.

Mutationsart™ mutiertes Gen / Transgen™

Tg Spender®

verwendeter Vektor

| v

[Mutstion Einfigen| [Abbrechen]

Gene ID# (MG, OMIM): |

D%

—

ORI

—

Vater (Name der Mutanite), Genofyp:

Mutter (Name der Mutante), Genotyp:

dﬁeﬁscher Hintergrund:

qkkreuzungsgenemﬁm:

' Full name:

nitzliche Links:
MGI Jax

ILAR Labcode
I

Synonyme:
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Genefischer Hintergrund.:

Rilckkreuzungsgeneration:

Fudl name:

niitzliche Links:
MGl Jax

ILAR Labcode
CMIM

Synonyme:

—>

Fragestellung hinter der Entwickdung/
Kurzbeschreibung der Mutante: *

Belastungseinstufung: *

Beschreibung der Belastung infd.
der belasteten Genotypen: *

keine

gering
mittel

M

Welche Besonderheiten weisen
die (Mause auf:

schwer
in Evaluierung

Homozygot Letal:

Besondere Kdrpermerkmale:

Besondere Verhalfensmerkmale:

Besondere Reproduktionsmerkmale:

Keywords:

Fublifcation:

Halturiasaort am DKEZ -




Publikation:

Haltungsort am DKFZ:

Samierung fir weitere Exp. erforderlich:

In der Zucht / Experniment:

S

Wann wurde die Maus generiert:

Fragen zur Kryokonservierung

Kryokonservierung:

© Nein@ Embryonen © Spermatozoen

Verpaarung der Embryonenspender:

Genotypen der Eltern ==> Genotyp Embryonen

Transgen
1 o

Genotyp:

Transgen
2.

Genotyp:

Transgen
3: |homozygot tg x homozygot tg ==> 100% homozygot tg
Genotyp: NOMozygot tg x heterozygot® tg === 50% homozygot tg. 50% heterozygot” ig
homozygot tg x Wildtyp ==> 100% heterozygot tg
heterozyodheterozygot® tg x heterozygot* tg ==> 50% heterozygot* tg, 25 Wildtyp. 25% homozygot

Kontakd:

nheterozygot* tg x Wildtyp ==> 50% heterozygot* tg, 50% Wildiyp

e-fidail: | jungi@dkiz-heidelberg de
Telefon: +49 6221 42 2703
Abt - MO40
Abteilungsleiter: Cerii-Oetzel, Monika
e-Mail: presse@dkiz-heidelberg.de

Kontakt 2:

Name:

e-fdail:

R e B e s B
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Search criteria | E

I short name [ Ssynonym I Full name ¥ Keywords [ Publication
I Responsible I Contact I Maus1d [ Tierbase No [ Emma No
™ Gene Id

Keyword Categories

W Al categories

I gene I gene-defiency model I light-producing model
I organ I recombinase model [ research topic

I transgenic model I tumor entity

Category Keyword

v

|gene
research topic
argan
tumar entity
Publication: [| 4iransgenic model mann L, Alonso A, Schenkel J (2008): HPV/11-E2 gene expression in transgenic
110ene-defiency model

light-producing maodel
Facility of housing: E recombinase model ~]




Publikation:

—>

Haltungsort am DKFZ:

Sanierung fiir weitere Exp. erforderlich:

In der Zucht / Experiment:

0|

Wann wurde die Maus generert:

Fragen zur Kryokonservierung

Kryokonservierung:

& Nein@ Embryonen © Spermatozoen

Verpaarung der Embryonenspender.

Genotypen der Eltern ==> Genotyp Embryonen

Transgen
1 -

Genotyp:

Trarsgen
2.

Genotyp:

Transgen
3.

- |nomozygot g x homozygot tg ==> 100% homozygot ig
Genotyp:

homozygot tg x heterozygot® tg ==> 50% homozygot tg, 50% heterozygot® ig
homozygot tg x Wildtyp === 100% heterozygot tg
heterozyidneterozygot* tg x heterozygot* tg ==> 50% heterozygot* tg, 25 Wildtyp. 25% homozygot
Kantakt: (heterozygot* tg x Wildtyp === 50% heterozygot” tg. 50% Wildtyp
e-idail: | jungi@dkfz-heidelberg de
Telefon: +49 6221 42 2703
Abt - MO40
Abteilungsleiter: Cerii-Oetzel, Monika
e-ifail: presse@dkiz-heidelberg.de
Kontakt 2; | Name:
e-Mail:
An Exteme weitergeben:

]

Einfigen Abbrechen

|




frdihalg ot
T

Genotyp: -

Transgen
2:

Genotyp: -

Transgen
3:
Genotyp: -

heterozygot stehit fur hemizygot und heterozygot fg steht fur transgen

Kontalkt: Mame: Jung, Jutta
e-Mail- jjung@@dkiz-heidelberg.de
Telefon: +49 6221 42 2703
Abt - M040
Abteilungsleiter: Cerfi-Cetzel, Monika
e-Mail: presse@dkiz-heidelberg.de

Kontakt 2: | Name:
e-Iail:

An Extermne weitergeben:

Technologietransfer
Hericunft: | Bitte wahlen =
Wer hat zur Entwicklung der Mauslinie ||
A e z;jg:;ﬁ;n; Mause wurden ausschlieflich am DKFZ generiert

DKFZ in Kooperation mit
Mauslinie wurde im Rahmen eines Drittmittel geforderien Projekis entwickelt
Mauslinie stammt nicht vom DKFZ, wurde gekauft oder dber MTA bezogen

Genernerung der Msuse ([T Sind in der Mauslinie Material (Genkonstrukte, Plasmide oder Ahnliches), welches nicht vom DKFZ stammt,
enthalten oder ist die Maus eine Weiterzucht (Kreuzung) einer Zelllinie, die nicht vom DKFZ stammt?

Einfigen | [ Abbrechen |
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wutanten/Details.aspx?d=725

£~ & X || @ Detailansicht

Einletung | Ubersicht | Kontakt | Invalide Mausinien | Systemverwaltung | Keywords & Categones | MausiD & Fublication

Beschreibung der Mauslinie

Mauslinie#

ID: 725 Eingabedatum: 03.04.2009 Anderungsdatum: 09.05.2014

Short name: *

HPV11 E2 623

Tierbase Nr.:

1629

Stock-Nr.:

Beschreibung der Mutante:

mutiertes GenJ/

Mutationsart -

Tg Spender

reg. Element

reg. Elem.

verwendeter Vektor
Spender

Transgener HPV11 EZ2

Uberexprimierer

HPV 11

Lbiguitin C
Promoter

Homao sapiens pUC 18

Gene ID# (MG, OMIM):

MGI:54.38390

Vater (Name der Mutante), Genolyp:

HPWV11 E2 hemicygous

Mutter (Name der Mutante), Genotyp:

WT

Genetischer Hintergrund.:

BED2Fn

Riickkreuzungsgeneration:

unknown/mixed

Full name: nitzliche Links:
B6;D2-Tq(UBC-HPV11E2)623J0sc MGl Jax
ILAR Labcode
CMIM
Synonyme:

Fragestellung hinter der Entwicklung’
Kurzbeschreibung der Mutante: *

Role of HPV-11 E2 protein in vivo

Belastungseinstufung: *

keine

Beschreibung der Belastung inkl.
der belasteten Genotypen: *

keine Belastung beobachtet, Mause werden nicht mit humanem Virus infiziert

Welche Besonderheitern weisen
die Mause auf:

Ubiquitous overexpression of HPV11 E2 protein

Homozygot Lefal:

Mein

Besondere Korpermerkmale:

n.o.

Besondere Verhaltensmerkmale:

n.o.




tanten/Details.aspx?ld=725 O~ ¢ X

([ Webmai : Postengang (1) | = Schenkel Johannes - Outook .| Detslanic

*

Tierbase Nr.: | 1829 Stock-Nr.:
Beschreibung der Mutante: . muliertes Gen/ reg. Elem.
Mutationsart = Tg Spender reg. Element g ; verwendeter Vektor
Transgener HPV11 E2 HPV 11 Ubiquitin C Homo sapiens puUC 18
Uberexprimierer Promoter
Gene D% (MGI, OMIM): [MGI:5438390
Vater (Wame der Mutante), Genotyp: |HPWV11 E2 hemicygous
Mutter (Name der Mutante), Genotyp: |WT
Genetischer Hintergrund:- | BED2Fn
Riickkreuzungsgeneration: |unknown/mixed
Full name: nitzliche Links:
Be.D2-Tg({UBC-HPV11E2)623J05C MG Jax
ILAR Labcode
OmMImM
Synonyme:

Fragestellung hinter der Entwicklung
Kurzbeschreibung der Mutante: *

Role of HPV-11 E2 protein in vivo

Belastungseinstufung: *

keine

Beschreibung der Belastung inkl.
der belasteten Genolypen: *

keine Belastung beobachtet, Mause werden nicht mit humanem Virus infiziert

Welche Besonderheiten weisen
die Miuse auf-

Ubiguitous overexpression of HPV11 E2 protein

Homozygot Letal:

Mein

Besondere Karpermerkimale:

n.o.

EBesondere Verhaltensmerkmale:

n.o.

Besondere Reproduktionsmerkmale:

n.o.

Keywords:

Animal model, E2 protein, Human Papillomavirus Type 11, Skin, Transgenic mice Ubiquitin C promoter

Fublikation:

Leykauf,K., Kabsch K , Gassler N, Gissmann,L.. Alonso,A., Schenkel,J.: Expression of the HPV11 E2 gene
in transgenic mice does not result in alterations of the phenotypic pattern. Transgenic Research 17 (1), 1-8,
2008.
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Publikationsdatenbank ] - -
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Journal-Artikel
Kostenstelle/n \W430, F020, FO50
Allianzen /.
Kooperationen
S Krebsforschung
Artikel ‘Originalartikel
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phenotypic pattemn
Autoren Leykauf,K., Kabsch K., Gassler,N., Gissmann,L., Alonso,A., Schenkel,].
Volume 17
Heftnummer 1
‘Seitenzahl von 1
Seitenzahl bis 8
Erscheinungsjahr 2008
Online First / epub
of print Rar
Erscheinungsjahr
in press. Nen
material
Web of Science 000251869000001
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Online First / epub .
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Schlagworter

The E2 early protein of human papillomaviruses (HPV) has been found associated with the
mitotic spindle therefore being implicated in the partition of the replicated viral DNA to daughter
cells. In addition, E2 proteins bind to the upstream regulatory region of the virus and to cellular
promoters modulating thereby cellular transcription and differentiation. In many cervical cancers,
the E2 reading frame is interrupted upon incorporation of the viral genome into the host DNA.
This results in the loss of the E2 mediated transcriptional repression and uncontrolled
expression of the viral oncogenes. All these results have been obtained in transfected cells but
no information is available on the E2 effects in the context of the entire organism. Transgenic
mice were generated expressing the E2 protein of HPV11 under the control of the Ubiquitin C
promoter. E2 mRNA is present in all mice tissues analysed and the E2 protein expressed in the
skin (the target tissue of HPV11) was shown by Western blotting, albeit at a very low level.
Analysis of the transgenic mice shows no major histological changes in the skin or all other
tissues investigated. These data indicate that in transgenic mice the human papillomavirus type
11 E2 does not grossly modulate cellular proliferation or differentiation events
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DEUTSCHES
KREBSFORSCHUNGSZENTRUM
IN DER HELMHOLTZ-GEMEINSCHAFT

Beschreibung der Mauslinie

Mauslinie# |Id: 725  Eingabedatum03.04.2009  Anderungsdatum:09.05.2014
Short name: |HPV11 E2 623
Tierbase Nr.: (1829 EMMA Nr.:
Beschreibung der Mutante: mutiertes
Tg reg. reg. Elem. |verwendeter
NMutationsart Gen/ o vor |Er Spender  |Vektor
Transgen  |SPENder lement Spender ‘ektor
Transgener HPV11 E2 |HPV 11 |Ubiquitin C|Homo pUC 18
Uberexprimierer Promoter |sapiens

Vater (Name der Mutante), Genotyp:

HPV11 E2 hemicygous

NMutter (Name der Mutante), Genotyp:

WT

Genetischer Hintergrund:

B6D2Fn

Riickkreuzungsgeneration:

unknown/mixed

Full name:

B6;D2-Tg(UBC-HPV11E2)623Josc

Fragestellung hinter der Entwicklung/
Kurzbeschreibung der Mutante:

Role of HPV-11 E2 protein in vivo

Belastungseinstufung:

keine

Beschreibung der Belastung inkl.
der belasteten Genotypen:

keine Belastung beobachtet, Mause werden nicht mit humanem Virus
infiziert

Welche Besonderheiten weisen die Mause aur:

Ubiquitous overexpression of HPV11 E2 protein

Homozygot Letal:

Nein

Besondere Korpermerkmale:

n.o.

Besondere Verhaltensmerkmale:

n.o.

Besondere Reproduktionsmerkmale:

n.o.

Keywords:
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Publikation:
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Haltungsort am DKFZ:

Cryopreserved

In der Zucht:

Nein

Wann wurde die Maus generiert:

2008
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Erfahrungen

Datenbank aus vielen nichtoffentlichen Ressourcen
aufgebaut

Februar 2011: offentlich

Neue Linien werden nur Gber die Datenbank registriert
(Voraussetzung fur Import oder Generierung einer neuen
Linie)

(Verantwortliche mussten Bestandslinien tUberprifen
— Fehlende Information

— Entfernung doppelt gelisteter Linien

— Generelle Aktualisierung)

Uberprifung durch den Administrator

Aktuell ca. 2.300 Linien (aktiv, archiviert, inaktiviert)



Haufige Probleme / Fehler

Genetische Modifikation nicht klar definiert
Genutzter Vektor unbekannt

Mutiertes Gen inkorrekt bezeichnet

— nicht entsprechend JAX MGI oder NIH OMIM etc.
— Gene ID#

Ursprungslabor

— unbekannt

— falscher ,lab code” (nicht nach ILAR)
Genetischer Hintergrund

Publikation(en)

Belastungseinstufung in der Zucht

Doppel- oder mehrfach transgene Linien

“Alte” Linien

Anderungen eigener Linien = Administratorvorbehalt



Zusammenfassung

Eindeutige Mutantenbeschreibung zwingend
Leichter Zugang zu Detallinformationen, Suchfunktion

Datenbank

— Enthalt komprimierte Information
— Erflllt gesetzliche Auflagen

— Leicht erweiterbar

Fur vielfaltige Fragestellungen brauchbar, Verlinkung
Nutzerfreundlicher Zugang (web-basiert)

Grol3er Aufwand fur Aktualitat notig

Spart Ressourcen und Versuchstiere (3R)

Staudt M et al, Managing major data of genetically
modified mice - from scientific demands to legal
obligations, Transgenic Res 2012 Oct;21(5):959-6
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